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SEQUENZPROTCKOLI 


(1) ALLGEMEINE ANGABEN: 


(i) ANMELDER: 

(A) NAME: Wolf-Georg Forssmann 
B STRASSE: Feodor-Lynen-Strasse fil 
(C) ORT: Hannover 

(E) LAND: Deutschland 

(F) POSTLEITZAHL: 3 0625 

(ii) BEZEICHNUNG DER ERFINDUNG : Bifidc^ene Peptide 
(iii) ANZAHL DER SEQUENZEN: 24 

(iv) COMPUTER -LESBARE FASSUNG- 

(A) DATENTRAGER: Floppy disk 

(B) COMPUTER: IBM PC compatible 

(C) BETRIEBSSYSTEM: PC-DOS/Mfi-DOS 

(D) SOFTWARE : Patentln Release #1.0, Version #1.30 (EPA) 


1: 


(2) ANGABEN ZU SEQ ID NO: 

(i) SEQUENZKENNZEICHEN: 

(A) LANGE: 8 Aminosauren 

(B) ART: Aminosaure I 

(C) STRANGFORM: nicht b<&annt 

(D) TOPOLOGIE: nicht bekannt 

(ii) ART DES MOLEKULS: Pepti/ 

(xi) SEQUENZBESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 1: 

Glu Gin Leu Leu Arg Leu LVs Lys 
1 5 n 

(2) ANGABEN ZU SEQ ID NO: 2: 

(i) SEQUENZKENNZEICHEN i 

(A) LANGE: 11 AmiAosauren 

(B) ART: Aminosai/re 

(C) STRANGFORM: Aicht bekannt 

(D) TOPOLOGIE: rficht bekannt 

(ii) ART DES MOLEKULS/: Peptid 

(Xi) SEQUENZBESCHRe/bUNG: SEQ ID NO: 2: 

Tyr Leu Glu Gin l/u Leu Arg Leu Lys Lys Tyr 
J 10 
(2) ANGABEN ZU SEQ ID/ NO: 3: 

(i) SEQUENZKENNZEICHEN: 

(A) LANGE/ 8 Aminosauren 

(B) ART: Aminosaure 

(C) STRANGFORM : nicht bekannt 

(D) TOPQtOGIE: nicht bekannt 

(ii) ART DES /lOLEKULS : PeDtid 
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(xi) SEQUENZBESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 3: 

Asn Arg Gin Arg Asn lie Leu Arg 
1 5 

(2) ANGABEN ZU SEQ ID NO: 4: 

( i ) SEQUENZKENNZEICHEN : 

(A) LANGE: 13 Aminosauren 

( B ) ART : Aminosaure 

(C) STRANGFORM: nicht bekannt 

(D) TOPOLOGIE: nicht bekannt 

(ii) ART DES MOLEKULS: Peptid 


(xi) SEQUENZBESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 4: / 
Tyr Met Asn Gly Met Asn Arg Gin Arg Asfr lie Leu Arg 


(2) ANGABEN ZU SEQ ID NO: 5: 

(i) SEQUENZKENNZEICHEN: 

(A) LANGE: 9 Aminosauren / 

(B) ART: Aminosaure / 

(C) STRANGFORM: nicht bekanfot 

(D) TOPOLOGIE: nicht bekanfrt 

(ii) ART DES MOLEKULS: Peptid / 


(xi) SEQUENZBESCHREIBUNG: SE0 ID NO : 5: 

Phe Gin Trp Gin Arg Asn Met Arg Lys 
1 5 / 

(2) ANGABEN ZU SEQ ID NO: 6:/ 

( i ) SEQUENZKENNZEICHEN/ 

(A) LANGE : 8 Amijtfosauren 

(B) ART : Aminosaure 

(C) STRANGFORM /nicht bekannt 

(D) TOPOLOGIE :/nicht bekannt 

(ii) ART DES MOLEKULS: Peptid 


(xi) SEQUENZBESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 6: 
His Thr Gly Left Arg Arg Thr Ala 


(2) ANGABEN ZU SEQ ID NO: 7: 

( i ) SEQUENJIKENNZEICHEN : 

(A) LANGE : 9 Aminosauren 

(B) ART: Aminosaure 

(C) /STRANGFORM: nicht bekannt 

(D) / TOPOLOGIE: nicht bekannt 

(ii) ART DES MOLEKULS: Peptid 


1 



5 
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(xi) SEQUENZBESCHREIBUNG: SEQ ID NO : 7 

Phe Thr Ala lie Gin Asn Leu Arg Lys 
1 5 

(2) ANGABEN ZU SEQ ID NO: 8: 

( i ) S EQUENZ KENNZ E I CHEN : 

(A) LANGE: 10 Aminosauren 

(B) ART : Aminosaure 

(C) STRANGFORM : nicht bekannt 

(D) TOPOLOGIE: nicht bekannt 

(ii) ART DES MOLEKULS: Peptid 

(xi) SEQUENZBESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 8: 

/ 

Glu Val Ala Ala Arg Ala Arg Val V?al Trp 
1 5 7 10 

(2) ANGABEN ZU SEQ ID NO: 9: 

( i ) SEQUENZKENNZEICHEN : 

(A) LANGE: 8 Aminosauren 

(B) ART: Aminosaure , 

(C) STRANGFORM: nicht bekannt 

(D) TOPOLOGIE: nicht bek'armt 

(ii) ART DES MOLEKULS: Peptid^ 

(xi) SEQUENZBESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 9 

Trp Gin Arg Asn Met Arg Lys Val 
1 5 

(2) ANGABEN ZU SEQ ID NO: 10 

( i ) SEQUENZKENNZEICHEN : 

(A) LANGE: 9 Aminofsauren 

(B) ART: Aminosaure 

(C) STRANGFORM: nicht bekannt 

(D) TOPOLOGIE: nifcht bekannt 


(ii) ART DES MOLEKULS.' Peptid 

(xi) SEQUENZBESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 10: 

Leu Ala Arg Thr LeA Lys Arg Leu Lys 
1 5 

(2) ANGABEN ZU SEQ IDttJO: 11 

(i) SEQUENZKENNZEICHEN: 

(A) LANGE :1s Aminosauren 

(B) ART: Aminosaure 

(C) STRANGFORM: nicht bekannt 

(D) TOPOLOGIE: nicht bekannt 

(ii) ART DES MOLEKULS: Peptid 
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(xi) SEQUENZBESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 11 

Tyr Lys Gin Lys Val Glu Lys Val 
1 5 

(2) ^NGABEN ZU SEQ ID NO: 12: 

. ) SEQUENZKENNZEICHEN : 

(A) LANGE: 8 Aminosauren 

(B) ART: Aminosaure 

(C) STRANG FORM : nicht bekannt 

(D) TOPOLOGIE: nicht bekannt 

(ii) AR^l DES MOLEKULS: Peptid 


(xi) SEQUENZBESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 12 

Leu Val Arg\Tyr Thr Lys Lys Val 
1 \ 5 

(2) ANGABEN ZU SEq\iD NO: 13: 

( i ) SEQUENZKENNZEICHEN : 

(A) LANGE: \? Aminosauren 

(B) ART: AmiS 

(C) STRANGFORM: nicht bekannt 

(D) TOPOLOGIE\ nicht bekannt 

(ii) ART DES MOLEKULS\ Peptid 


(xi) SEQUENZBESCHREIBUNC 

Lys Tyr Leu Tyr Glu lie 
1 5 

(2) ANGABEN ZU SEQ ID NO: 14: 


SEQ ID NO: 13 : 
La Arg Arg 


( i ) SEQUENZKENNZE I CHEN : 

(A) LANGE: 12 Aminosa 

(B) ART : Aminosaure 

(C) STRANGFORM: nicht bekari^t 

(D) TOPOLOGIE: nicht bekannt 

(ii) ART DES MOLEKULS: Peptid 


(xi) SEQUENZBESCHREIBUNG: SEQ ID NO: l) 

Ala Arg Arg Ala Arg Val Val Trp Cys AlaWal Gly 
1 5 10 X 

(2) ANGABEN ZU SEQ ID NO: 15: 

( i ) SEQUENZKENNZEICHEN : 

(A) LANGE : 4 Aminosauren 

(B) ART: Aminosaure 

(C) STRANGFORM: nicht bekannt 

(D) TOPOLOGIE: nicht bekannt 

(ii) ART DES MOLEKULS: Peptid 
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(xi) SEQUENZBESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 15: 

Cys lie Ala Leu 
1 

(2) ANGABEN ZU SEQ ID NO: 16: 

( i ) SEQUENZKENNZEICHEN : 

(A) LANGE: 13 Aminosauren 

(B) ART: Aminosaure 

(C) STRANGFORM: nicht bekannt 

(D) TOPOLOGIE: nicht bekannt 

(ii) ART DES MOLEKULS: Peptid 


(xi) SEQUENZBESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 

Ala Arg Arg Ala Arg Val Val Trp CyA Ala Val Gly Glu 
1 5 J io 

(2) ANGABEN ZU SEQ ID NO: 17: 

( i ) SEQUENZKENNZEICHEN : 

(A) LANGE: 55 Aminosauren/ 

(B) ART: Aminosaure 

(C) STRANGFORM: nicht beJcannt 

(D) TOPOLOGIE: nicht bekannt 

(ii) ART DES MOLEKULS: Peptid 
(xi) SEQUENZBESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 17: 

Tyr Gin Arg Arg Pro Ala 1'le Ala lie Asn Asn Pro Tyr Val Pro Arg 
1 5/10 15 


Thr Tyr Tyr Ala Asn 
20 


Pro/ Ala Val Val Arg Pro His Ala Gin lie Pro 
25 30 


Gin Arg Gin Tyr Leu prfo Asn Ser His Pro Pro Thr Val Val Arq Arq 
35 / 40 45 

Pro Asn Leu His Pro fier Phe 
50 / 55 


J 


(2) ANGABEN ZU SEQ ID NO: 18: 

(i) SEQUENZKENNZEICHEN: 

(A) LANGE: 4-9 Aminosauren 

(B) ART: Aminosaure 

(C) STRANGFORM: nicht bekannt 

(D) TOPOLOGIE: nicht bekannt 

/ 

(ii) ART DES MOLEKULS: Peptid 

/ 

(xi) SEQUENZBESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 18: 
/ 

Gly Arg Arg Arg Arg Ser Val Gin Trp Cys Thr Val Ser Gin Pro Glu 
1 / 5 10 15 

Ala Thr Lys Cys Phe Gin Trp Gin Arg Asn Met Arg Arg Val Arg Gly 
20 25 30 
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Pro Pro Val Ser Cys lie Lys Arg Asp Ser Pro lie Gin Cys lie Gin 
35 40 45 

Ala 

(2) ANGABEN ZU SEQ ID NO: 19: 

(i) SEQUENZKENNZE I CHEN : 

(A) LANGE: 4 8 Aminosauren 

(B) ART : Aminosaure 

(C) STRANGFORM: nicht bekannt 

(D) TOPOLOGIE: nicht bekannt 

(ii) ART DES MOLEKULS : Peptid 

(xi) SEQUENZBESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 19: 

Gly Arg Arg Arg Ser Val Gin Trp Cys Ala Val Ser Gin Pro Glu Ala 
1 5 10 15 

Thr Lys Cys Phe Gin Trp Gin Arg Asn Met Arg Lys Val Arg Gly Pro 
20 25 30 

Pro Val Ser Cys lie Lys Arg Asp Ser Pro lie Gin Cys lie Gin Ala 
35 40 45 

(2) ANGABEN ZU SEQ ID NO: 20: 

( i ) SEQUENZ KENNZE I CHEN : 

(A) LANGE: 4 9 Aminosauren 

(B) ART: Aminosaure 

(C) STRANGFORM: nicht bekannt 

(D) TOPOLOGIE: nicht bekannt 

(ii) ART DES MOLEKULS: Peptid 

(xi) SEQUENZBESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 20: 

Gly Arg Arg Arg Arg Ser Val Gin Trp Cys Ala Val Ser Gin Pro Glu 
1-5 10 15 

Ala Thr Lys Cys Phe Gin Trp Gin Arg Asn Met Arg Lys Val Arq Gly 
20 25 30 

Pro Pro Val Ser Cys lie Lys Arg Asp Ser Pro lie Gin Cys lie Gin 
35 40 45 

Ala 

(2) ANGABEN ZU SEQ ID NO: 21: 

( i ) SEQUENZKENNZE I CHEN : 

(A) LANGE: 26 Aminosauren 

(B) ART: Aminosaure 

(C) STRANGFORM: nicht bekannt 

(D) TOPOLOGIE: nicht bekannt 


(ii) ART DES MOLEKULS: Peptid 


• 


(xi) SEQUENZBESCHREIBUNG: SEQ /ID NO : 21: 

Val Tyr Gin His Gin Lys Ala /let Pro Lys Pro Trp lie Gin Pro Lys 
1 5/10 15 

Thr Lys Val lie Pro Tyr V^L Arg Tyr Leu 
20 T 25 

(2) ANGABEN ZU SEQ ID NO: 22: 

( i ) SEQUENZKENNZE ICHEN : 

(A) LANGE: 12 Amiiifosauren 

(B) ART: Aminosauore 

(C) STRANGFORM: nicht bekannt 

(D) TOPOLOGIE: rficht bekannt 

(ii) ART DES MOLEKULp : Pep t id 

(xi) SEQUENZBESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 22: 

Ala Arg Arg Ala Arg Val Val Trp Ala Ala Val Gly 
1 /5 10 

(2) ANGABEN ZU SEQ it) NO: 23: 

( i ) S EQUENZ KEMZ E I CHEN : 

(A) LANGE: 10 Aminosauren 

(B) ART / Aminosaure 

(C) STRANGFORM: nicht bekannt 

(D) TOPOLOGIE: nicht bekannt 


(ii) ART DES^ MOLEKULS : Peptid 


(xi) SEQUENZBESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 23: 

Cys Ala Val Gly Gly Gly Cys lie Ala Leu 
1/5 10 

(2) ANGABEN SEQ ID NO: 24: 

( i ) SEQUENZKENNZE I CHEN : 

(£) LANGE: 19 Aminosauren 
(B ) ART : Aminosaure 
<fC) STRANGFORM: nicht bekannt 
^(D) TOPOLOGIE: nicht bekannt 

(ii) ART DES MOLEKULS: Peptid 


(xi) SEQUENZBESCHREIBUNG: SEQ ID NO: 24: 

Arg fHis Thr Arg Lys Tyr Trp Cys Arg Gin Gly Ala Arg Gly Gly Cys 
1 ' 5 10 15 

Ilel Thr Leu 


